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   Evaluación de los aprendizajes: 
 
1- Evaluación diagnóstica: al inicio del curso en plataforma EVA. 
Se realizarán preguntas abiertas, de respuesta corta y múltiple opción. 
2- Evaluación continua: se realizarán 10 evaluaciones continuas individuales 
utilizando tareas en la plataforma EVA. 
Se realizarán ejercicios en los Módulos I y II, correspondientes a análisis 
celulares y moleculares. Los ejercicios de evaluación continua se llevarán a 
cabo en la plataforma EVA. Serán preguntas abiertas de desarrollo de un 
tema en 1 carilla, preguntas de respuesta breve, resolución de problemas 
que implica análisis de imágenes y análisis de secuencias de ADN, o ARN. 
Se realizarán seminarios individuales o grupales con presentación de 
artículos 
 
3- Evaluación final: 
Se realizará evaluación final con 2 partes: 
La evaluación final será en 2 etapas, una parte de ejercicios y preguntas de 
respuesta breve escrita individual presencial en sala de Informática. Por otra parte, 
se plantea la realización de un proyecto de investigación utilizando las metodologías 
aprendidas durante el curso en máximo de 5 carillas. 
 
1. Escrita individual presencial en sala de Informática (examen final), con preguntas 
de opción múltiple con ejercicios de análisis de análisis de imágenes, así como 
ejercicios de 
búsqueda de datos genómicos. 
2. Planteo de proyecto de investigación utilizando las 

metodologías aprendidas durante el curso.
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